LEMBARAN FAKTA

PERMOHONAN UNTUK MENDAPATKAN KELULUSAN BAGI PELEPASAN
KACANG SOYA MON 94313 BAGI TUJUAN PEMBEKALAN ATAU TAWARAN
UNTUK MEMBEKALKAN BAGI PENJUALAN ATAU PELETAKAN DALAM
PASARAN

NOMBOR RUJUKAN LBK:JBK(S) 600-2/1/33

Objektif Akta Biokeselamatan 2007 ialah untuk melindungi kesihatan manusia, tumbuh-
tumbuhan dan haiwan, alam sekitar dan kepelbagaian biologi. Di bawah Akta
Biokeselamatan 2007, Lembaga Biokeselamatan Kebangsaan (LBK) pada ketika ini
sedang membuat penilaian ke atas permohonan kelulusan daripada Syarikat Bayer Co.
(Malaysia) Sdn. Bhd.

1. Apakah tujuan permohonan ini?

Permohonan ini adalah bertujuan untuk pengimportan dan pelepasan kacang soya MON
94313 dan produknya di pasaran. Permohonan ini tidak meliputi pelepasan ke alam sekitar
yang disengajakan (contohnya penanaman) di Malaysia dan tidak meliputi pelepasan produk
kacang soya yang terhasil daripada pembiakan kacang soya MON 94313 (stacked event’s).

2. Apakah tujuan pengimportan dan pelepasan ini?

Tujuan pengimportan dan pelepasan kacang soya MON 94313 dan produknya adalah untuk
kegunaan langsung sebagai makanan, makanan haiwan dan pemprosesan (Food, Feed
and Processing - FFP). Ini bermaksud kacang soya MON 94313 boleh memasuki Malaysia
siap sedia untuk pengedaran atau sebagai makanan haiwan. Kacang soya MON 94313 ini
bukan untuk tujuan ditanam di Malaysia.

3. Bagaimanakah kacang soya MON 94313 diubah suai?

Kacang soya MON 94313 yang diubahsuai secara genetik menggunakan kaedah
transformasi berantarakan Agrobacterium supaya memberikannya toleransi terhadap racun
rumpai dicamba (3,6-dichloro-2-methoxybenzoic acid), glufosinate (2-amino-4-
(hydroxymethylphosphinyl) butanoic acid), 2,4-D (2,4-dichlorophenoxyacetate) serta
mesotrione (2-[4-(methylsulfonyl)-2-nitrobenzoyl]-1,3-cyclohexanedione).

! Event dalam konteks organisma diubah suai secara genetik membawa maksud kemasukan DNA ke
dalam genom tumbuhan tersebut yang terhasil daripada satu proses pengubahsuaian yang tunggal.
Lebih daripada satu jujukan DNA boleh dimasukkan dalam proses pengubahsuaian yang tunggal
tersebut.



Maklumat berkaitan gen-gen yang dimasukkan adalah seperti berikut:

Gen Organisma penderma Trait

1 | dmo Stenotrophomonas maltophilia Protein dicamba
monooxygenase
memberikan toleransi
kepada racun rumpai
dicamba

2 | pat Streptomyces viridochromogenes| Protein PAT
memberikan toleransi
kepada racun rumpai
glufosinate

3| fttl Sphingobium herbicidovorans Protein 2,4-D and

(versi yang diubah suai FOPs dioxygenase
R-2,4 memberikan toleransi
dichlorophenoxypropion kepada racun rumpai
ate dioxygenase (RdpA) 2,4-D

)

4 | TDO Oryza sativa (beras) Protein triketone
dioxygenase (TDO)
memberikan toleransi
kepada racun rumpai
mesotrione

Protein dicamba monooxygenase dan protein PAT terdapat dalam beberapa event yang telah
diluluskan yang digunakan secara komersial di Malaysia. Maklumat lanjut berkenaan MON
94313 boleh diperolehi daripada pangkalan data Euginius?.

4.  Ciri-ciri kacang soya MON 94313

a.

Penerima atau tanaman induk ialah Glycine max (kacang soya). Kacang soya
ditanam sebagai tanaman komersial di lebih daripada 35 buah negara. Kacang
soya adalah spesies yang menjalankan pendebungaan sendiri, walaupun tahap
pendebungaan semula jadi yang rendah boleh berlaku. Dalam kajian penanaman
kacang soya dengan keadaan yang telah dioptimumkan untuk memastikan
pembungaan secara serentak, didapati pendebungaan silang secara semulajadi

Maklumat organisma induk

adalah sangat rendah.

Kacang soya merupakan tanaman kedua yang ditanam dengan banyaknya di
Amerika Syarikat selepas jagung. Berdasarkan data daripada American Soybean
Associations, kacang soya ditanam lebih kurang 87.2 juta hektar di Amerika

Syarikat pada tahun 2021, menghasilkan 120.7 MMT kacang soya.

2 https://euginius.eu/euginius/pages/gmo_detail.jsf?gmoname=MON94313




Kacang soya digunakan dalam produk makanan termasuk tofu, sos soya, susu
soya, bar tenaga dan produk daging. Kegunaan utama adalah minyak tulen,
pembuatan margarin, shortenings, masakan dan minyak salad. Minyak kacang
soya menyumbang kepada nilai yang kecil berbanding meal kacang soya secara
keseluruhan kerana minyak hanya merupakan 18 hingga 19% daripada berat
kacang soya. Namun, penggunaan minyak kacang soya dianggarkan sebanyak
29% daripada keseluruhan minyak sayuran yang digunakan secara global pada
tahun 2021, dan berada pada kedudukan kedua berbanding minyak sawit yang
dianggarkan digunakan sebanyak 36% (ASA, 2021)

Meal kacang soya diperolehi melalui pemprosesan kacang soya, dan digunakan
sebagai nutrien tambahan dalam makanan haiwan bagi ternakan. Kegunaan
kacang soya dalam pemakanan dan industri makanan termasuk sebagai sumber
karbon/nitrogen dalam penghasilan yis melalui fermentasi, industri pembuatan
sabun, ink, cat, disinfektan dan biodisel. Kegunaan kacang soya dalam industri
telah diringkaskan oleh American Soybean Association (ASA, 2021).

Maklumat organisma penderma

Ciri-ciri Stenotrophomonas maltophilia

Protein dicamba monooxygenase yang dikodkan oleh dmo gene dipencilkan
daripada Stenotrophomonas maltophilia. Stenotrophomonas maltophilia ialah
bakteria gram-negatif aerobik yang terdapat di mana-mana dalam persekitaran,
termasuk dalam air dan produk tenusu (An dan Berg, 2018; Mukherjee dan Roy,
2016; Okuno et al., 2018; Todaro et al., 2011). Bakteria ini telah digunakan
sebagai agen biokawalan yang berkesan dalam patogenesis tumbuhan dan
haiwan (Mukherjee dan Roy, 2016), dan mempunyai aktiviti antibakteria terhadap
kedua-dua bakteria gram positif dan gram negatif (Dong et al., 2015). Bakteria ini
boleh membentuk biofilm yang menjadi tahan terhadap antibiotik (Berg dan
Martinez, 2015; Brooke et al., 2017). S. Maltophilia telah ditemui pada individu
yang sihat tanpa sebarang bahaya kepada kesihatan manusia. Selain daripada
potensi untuk menjadi patogen oportunis dalam perumah imunokompromi, S.
maltophilia tidak diketahui patogenik untuk manusia atau haiwan (Heller et al.,
2016; Lira et al., 2017).

Ciri-ciri Streptomyces viridochromogenes

Protein PAT yang dikodkan oleh pat gene dipencilkan daripada Streptomyces
viridochromogenes. Streptomyces viridochromogenes ialah bakteria bawaan
tanah saprofit tanpa sebarang isu keselamatan yang diketahui. Spesies
Streptomyces tersebar luas di alam sekitar dan tidak menunjukkan isu alergenik
atau ketoksikan yang diketahui (Kampfer, 2006; Kutzner, 1981), walaupun
manusia biasa terdedah kepadanya (Goodfellow dan Wiliams, 1983). S.
viridochromogenes tersebar luas di alam sekitar dan sejarah penggunaan selamat
telah dibincangkan dalam Hérouet et al. (2005).



Ciri-ciri Sphingobium herbicidovorans

Protein 2,4-D and FOPs dioxygenase yang dikodkan oleh ft_t.1 (versi
pengubahsuaian bagi R-2,4-dichlorophenoxypropionate dioxygenase (RdpA)
gen) daripada Sphingobium herbicidovorans. Sphingobium herbicidovorans ialah
bakteria tanah gram-negatif yang biasa, berbentuk batang, tidak bergerak, tidak
membentuk spora (Takeuchi et al., 2001; Zipper et al., 1996), bersifat aerobik dan
chemo-organotrophic, dan tidak diketahui berkaitan dengan penyakit manusia.
Ahli genus Sphingobium telah diasingkan daripada pelbagai jenis habitat
termasuk tanah dan air tawar (Chaudhary et al., 2017). Spesies Sphingobium juga
telah diasingkan daripada produk makanan seperti jagung (Rijavec et al., 2007),
betik (Thomas et al., 2007) dan tomato (Enya et al., 2007). Sifat biosintesis dan
biodegradasi genus ini telah dieksploitasi dalam industri makanan (Fialho et al.,
2008; Pozo et al., 2007), bioremediasi (Alarcén et al., 2008; Jin et al., 2013), dan
biofuel (Varman et al., 2016)

Ciri-ciri Oryza sativa

Gen TDO berasal daripada beras Asia (japonica), Oryza sativa (Maeda et al.,
2019), iaitu tanaman yang mempunyai sejarah panjang sebagai makanan dan
makanan haiwan. la merupakan salah satu tanaman terpenting di dunia yang
berfungsi sebagai sumber makanan utama untuk lebih separuh daripada
penduduk dunia (Khush, 1997). Oryza sativa mempunyai dua subspesies iaitu
indica dan japonica yang merangkumi hampir kesemua pengeluaran beras global
(Khush, 1997). Beras perang, beras giling, beras digilap dan beras separa masak
adalah produk beras utama yang digunakan oleh manusia dalam bentuk bijirin
selepas dimasak. Beras juga digunakan sebagai bahan makanan yang
merupakan sebahagian daripada produk makanan. Contohnya, tepung beras
digunakan dalam bijirin, makanan bayi dan makanan ringan. Nutrien utama yang
disediakan oleh beras ialah karbohidrat dan protein (OECD, 2016).

Beras juga banyak digunakan sebagai makanan ternakan. la diberi makan dalam
pelbagai bentuk seperti bijirin padi, badan, dedak, jerami, beras digilap, dan silaj
keseluruhan tanaman (OECD, 2016).

Secara amnya, beras dianggap sebagai sumber makanan dan makanan ternakan
yang selamat, dan tidak dianggap sebagai sumber alergen yang biasa. Terdapat
sangat sedikit sebatian dalam beras yang dianggap tidak sesuai untuk manusia
atau makanan ternakan, dan kewujudan sebatian ini dalam makanan berasaskan
beras pada tahap yang tidak membimbangkan bagi keselamatan makanan atau
makanan ternakan (OECD, 2016) .

Keterangan tentang sifat dan ciri-ciri yang telah diperkenalkan atau diubah
suai

Kacang soya MON 94313 mengandungi dmo, pat, ft t.1 dan TDO untuk
menghasilkan protein DMO, PAT, FT_T.1 dan TDO masing-masing supaya
memberikannya toleransi terhadap racun rumpai dicamba, glufosinate, 2,4-D



dan mesotrione.

5. Kaedah Pengubahsuaian

Kacang soya MON 94313 telah dihasilkan dengan memasukkan gen dmo, pat, ft_t.1, dan
TDO ke dalam genom kacang soyang konvensional menggunakan kaedah transformasi
berantarakan Agrobacterium supaya memberikannya toleransi terhadap racun rumpai
dicamba, glufosinate, 2,4-D serta mesotrione.

a.

Pencirian pengubahsuaian

Dalam pembinaan vektor plasmid yang digunakan dalam pembangunan MON
94313, PV-GMHT529103, urutan pengekodan CTP daripada Arabidopsis
thaliana (APG6) telah disambungkan ke urutan pengekodan dmo; Data daripada
analisis penjujukan terminal-N MON 94313 menghasilkan DMO menunjukkan
bahawa pemprosesan protein prekursor DMO yang dinyatakan dalam MON
94313 menghasilkan satu isoform tunggal protein MON 94313 DMO matang
tanpa baki N-terminal tambahan yang tinggal daripada pemprosesan separa bagi
peptida transit APG6. Kecuali leucine tambahan pada kedudukan dua, protein
MON 94313 DMO mempunyai jujukan yang sama dengan protein DMO jenis liar
daripada strain DI-6 S. maltophilia (Herman et al., 2005).

Protein PAT yang dihasilkan dalam MON 94313 adalah daripada gen pat, dan
adalah sama dengan protein PAT jenis liar yang dikodkan oleh S.
viridochromogenes, kecuali untuk metionin pertama yang dikeluarkan kerana
pemprosesan terjemahan bersama dalam MON 94313. Protein PAT dalam MON
94313 adalah sama dengan protein PAT yang dinyatakan dalam beberapa
produk tahan glufosinat yang tersedia secara komersial.

FT_T.1 dalam kacang soya MON 94313 ialah versi diubah suai bagi protein FT_T
yang terdapat dalam jagung MON 87429. FT_T dicipta melalui pengubahsuaian
kepada jujukan asid amino RdpA untuk meningkatkan aktiviti enzim terhadap
substrat racun rumpai, termasuk 2,4-D. FT_T telah diubahsuai selanjutnya untuk
meningkatkan aktiviti enzimatiknya ke arah 2,4-D, memberikan toleransi 2,4-D
dalam kacang soya MON 94313. Protein FT_T.1 dalam kacang soya MON 94313
berbeza daripada protein FT_T dalam jagung MON 87429 oleh 3 asid amino.

TDO ialah versi kodon yang dioptimumkan bagi gen HPPD INHIBITOR
SENSITIVE 1 (HIS1) daripada beras yang mempunyai urutan asid amino yang
sama dengan protein HIS1. Ekspresi gen TDO yang dioptimumkan kodon dalam
kacang soya MON 94313 menghasilkan tumbuhan kacang soya yang mampu
bertolak ansur dengan aplikasi mesotrion dalam tanaman melalui pengoksidaan
molekul mesotrion.

Keselamatan protein yang diekspresikan

Maklumat dan data kajian menunjukkan bahawa protein DMO, PAT, FT_T.1 dan
TDO tidak mungkin menjadi alergen atau toksin atau protein aktif secara biologi.
Ini adalah berdasarkan kepada penilaian organisma-organisma penderma, iaitu
Stenotrophomonas maltophilia strain DI-6, Streptomyces viridochromogenes,



6.

Sphingobium herbicidovorans dan Oryza Sativa yang tidak diketahui toksik
terhadap manusia atau haiwan dan lazimnya tidak alergi (Heller et al., 2016; Lira
etal., 2017; Kampfer, 2006; Takeuchi et al., 2001; Chaudhary et al., 2017; OECD,
2016). Pangkalan data bioinformatik digunakan untuk membandingkan jujukan
asid amino DMO, PAT, FT_T.1 dan TDO dengan alergen, toksin dan keputusan
menunjukkan tiada persamaan struktur yang signifikan antara protein ini dan
alergen atau toksin (Kessenich, 2022; Skottke, 2022). Di samping itu, kajian
menggunakan protein DMO, PAT, FT_T.1 dan TDO telah menunjukkan bahawa
protein-protein ini dihadamkan dengan cepat dalam cecair penghadaman yang
disimulasikan (Chen and Wang, 2022a; Chen and Wang, 2019; Bretsnyder and
Wang, 2021; Chen and Wang, 2022b), dan pemakanan protein-protein tersebut
tidak menyebabkan ketoksikan akut pada tikus (Good, 2022; Blanck, 2014; Good,
2021a; Good, 2021b). Data-data ini menyokong ciri-ciri keselamatan protein DMO,
PAT, FT_T.1 dan TDO.

Penilaian risiko terhadap kesihatan manusia

a.

Maklumat nutrisi

Data yang diperolehi daripada analisis komposisi yang dijalankan ke atas bijirin
dan foraj kacang soya MON 94313 menunjukkan bahawa tidak terdapat
perbezaan statistik yang signifikan bagi 48 daripada 55 perbandingan yang
dibuat di antara MON 94313 dan kawalan konvensional. Bagi 7 perbandingan
yang telah menunjukkan perbezaan statistik yang signifikan, kesemua julat ujian
masih dalam lingkungan kebolehubahan semula jadi (natural variability) seperti
yang diterbitkan dalam rujukan saintifik dan / atau Pangkalan Data Komposisi
Tanaman AFSI (AFSI-CCDB) (Klusmeyer et al., 2022). Oleh itu, perbezaan-
perbezaan ini tidak signifikan dari segi biologi. Data ini menyokong kesimpulan
bahawa komposisi kacang soya MON 94313 adalah setara dengan kacang
soya konvensional (tidak diubahsuai secara genetik).

Maklumat analisis komposisi kacang soya MON 94313 secara terperinci boleh
diperolehi daripada Jabatan Biokeselamatan.

Toksikologi

Tiada ancaman terhadap kesihatan yang diketahui yang dikaitkan dengan produk
ini. Kajian yang dijalankan menggunakan protein DMO, PAT, FT_T.1 dan TDO
menunjukkan produk ini tidak toksik terhadap mamalia (Good, 2022; Blanck, 2014;
Good, 2021a; Good, 2021b). Di samping itu, perbandingan jujukan asid amino
kacang soya MON 94313 dengan jujukan asid amino toksin yang diketahui tidak
menunjukkan persamaan (Kessenich, 2022; Skottke, 2022).

Maklumat kajian toksikologi secara terperinci boleh diperolehi daripada Jabatan
Biokeselamatan.



Kepatogenan

Stenotrophomonas maltophilia

Selain daripada potensi untuk menjadi patogen oportunistik dalam perumah yang
terjejas imun, Stenotrophomonas maltophilia tidak diketahui dengan
kepatogenan manusia atau haiwan (Heller et al., 2016; Lira et al., 2017).

Streptomyces viridochromogenes

Streptomyces viridochromogenes tidak dianggap patogenik kepada tumbuhan,
manusia atau haiwan lain. S. viridochromogenes tersebar luas di alam sekitar
dan sejarah penggunaan selamat dibincangkan dalam Hérouet et al. (2005).

Sphingobium herbicidovorans

Kehadiran spesies Sphingobium di mana-mana dalam alam sekitar telah
mengakibatkan pendedahan kepada manusia dan haiwan yang meluas tanpa
sebarang laporan keselamatan atau alahan yang merugikan yang diketahui.

Oryza sativa

Oryza sativa dianggap sebagai sumber makanan dan makanan yang selamat,
dan tidak dianggap oleh alahan sebagai sumber alergen yang biasa. Terdapat
sangat sedikit sebatian dalam beras yang dianggap tidak sesuai untuk
makanan/makanan manusia atau haiwan, dan sebatian ini tidak diperhatikan
wujud pada tahap dalam makanan berasaskan beras yang akan menjadi
kebimbangan terhadap keselamatan makanan atau makanan (OECD, 2016) .

Kealergenan

Garis panduan Codex Alimentarius untuk penilaian potensi alergenik protein yang
diperkenalkan (Codex Alimentarius, 2009) adalah berdasarkan perbandingan
urutan asid amino antara protein yang diperkenalkan dan alergen, di mana
kereaktifan silang alergenik mungkin wujud jika protein yang diperkenalkan
didapati mempunyai sekurang-kurangnya 35% identiti asid amino dengan alergen
ke atas mana-mana segmen sekurang-kurangnya 80 asid amino. Keputusan
bioinformatik menunjukkan tiada persamaan urutan biologi yang berkaitan dengan
alergen apabila jujukan protein DMO, PAT, FT_T.1 dan TDO digunakan sebagai
pertanyaan untuk carian FASTA pangkalan data AD_2022 (Kessenich, 2022;
Skottke, 2022). Tambahan pula, tiada padanan polipeptida pendek (lapan asid
amino) dikongsi antara jujukan protein DMO, PAT, FT_T.1 dan TDO dalam
pangkalan data alergen. Data ini menunjukkan bahawa jujukan protein DMO,
PAT, FT_T.1 dan TDO tidak mempunyai persamaan struktur dan imunologi yang
berkaitan dengan alergen, gliadin, dan glutenin yang diketahui (Kessenich, 2022;
Skottke, 2022).

Maklumat kajian kealergenan secara terperinci boleh diperolehi daripada Jabatan
Biokeselamatan.



e.  Sisaracun rumpai

Tanaman bersifat toleran terhadap racun rumpai (GM) mungkin mempunyai jadual
penyemburan racun yang diubahsuai berbanding dengan tanaman konvensional
(non-GM). Keselamatan penggunaan bahan aktif (tidak mengambil kira formulasi
dan juga applikasi kepada tanaman spesifik) dan keselamatan formulasi yang
digunakan untuk kedua-dua tanaman tersebut tertakluk kepada perundangan
serta amalan pertanian negara di mana ia ditanam. Walau bagaimanapun, semua
produk pertanian (GM dan non-GM)) yang diletakkan di pasaran untuk
pemakanan perlu mematuhi kadar maksimum residu racun rumpai dan perosak
yang dibenarkan oleh Kementerian Kesihatan Malaysia (Jabatan Pertanian,
2018).

7. Penilaian risiko terhadap alam sekitar

Permohonan ini tidak merangkumi pelepasan ke alam sekitar. Permohonan ini hanya
bertujuan untuk mengimport kacang soya MON 94313 dari negara di mana kacang soya
tersebut telah diluluskan dan ditanam secara komersial dan akan memasuki Malaysia
sebagai bijirin, bahan makanan untuk pemprosesan atau pembungkusan atau sebagai
produk siap tersedia untuk pengedaran atau sebagai makanan haiwan.

8. Apakah pelan gerak balas kecemasan?

Kacang soya MON 94313 dan makanan serta produk makanan yang berasal daripadanya
telah dinilai sebagai selamat sepertimana kacang soya konvensional yang tidak diubahsuai
secara genetik. Sekiranya terdapat kesan buruk dilaporkan dan disahkan, tindakan susulan
bersesuaian akan diambil untuk menyiasat perkara ini, dan jika disahkan, tindakan
sewajarnya akan diambil.

a. Langkah-langkah pertolongan cemas
Tiada langkah-langkah pertolongan cemas yang khusus diperlukan jika terdedah
kepada produk ini.

b. Langkah-langkah menangani pelepasan tidak disengajakan

Tiada langkah-langkah khusus yang diperlukan untuk menangani pelepasan
yang tidak disengajakan. Biji yang tertumpah hendaklah disapu, dikaut atau
disedut (divakum) untuk mengelakkan pembentukan habuk dan bahaya yang
berkaitan dengan habuk.

C. Pengendalian dan penyimpanan

Tiada prosedur khusus untuk pengendalian dan penyimpanan yang diperlukan
untuk produk ini. Kacang soya MON 94313 boleh dikendalikan dan disimpan
seperti mana-mana produk yang berasaskan biji kacang soya biasa.

d. Pertimbangan pelupusan

Sisa dari kacang soya MON 94313 boleh dilupuskan sepertimana kaedah



pelupusan sisa kacang soya konvensional.

9. Bagaimanakah saya boleh memberikan ulasan tentang permohonan ini?

Mana-mana orang awam boleh membuat ulasan atau mengemukakan pertanyaan terhadap
maklumat yang dihebahkan kepada orang awam yang berkaitan dengan sesuatu
permohonan. Sebelum mengemukakan ulasan atau pertanyaan, seseorang haruslah
meneliti maklumat yang dibekalkan tentang permohonan tersebut di Lembaran Fakta ini.
Kajian terperinci keselamatan kacang soya MON 94313 boleh diperolehi daripada Jabatan
Biokeselamatan. Ulasan atau pertanyaan anda tentang kemungkinan kesan/risiko ke atas
kesihatan dan keselamatan manusia dan alam sekitar yang mungkin disebabkan oleh
pelepasan tersebut adalah amat dihargai. Ulasan atau pertanyaan yang dikemukakan
mestilah disediakan dengan teliti kerana ia akan diberi penekanan yang sama sepertimana
permohonan yang diterima oleh LBK. Walaupun ulasan/pertanyaan tidak berasaskan
kepada sains dan sebaliknya menumpu kepada kebudayaan atau nilai-nilai lain, ia masih
perlu disediakan dalam bentuk hujah yang munasabah.

Sila beri perhatian bahawa tempoh konsultasi akan berakhir pada 21 Februari 2024 dan
ulasan/pertanyaan bertulis perlu dikemukakan sebelum/pada tarikh tersebut. Segala
ulasan/pertanyaan hendaklah dialamatkan kepada:

Ketua Pengarah

Jabatan Biokeselamatan

Aras 4, Blok F11, Kompleks F,
Lebuh Perdana Timur, Presint
1 62000 Putrajaya, MALAYSIA

E-mel: dob@biosafety.gov.my

Sila nyatakan nama penuh, alamat dan butiran maklumat untuk dihubungi bersama-
sama ulasan/pertanyaan yang dikemukakan.


mailto:dob@biosafety.gov.my
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